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Se houver atividades de extensdo, indicar cdédigo e nome do projeto ou programa vinculado na Pré-Reitoria de Extensdo e
Cultura (ProEC):

Ementa:
Introdugdo a bioinformatica e gendmica; Introdu¢do ao ambiente de Programagdo Python. Exemplos de algoritmos com
aplicagao em bioinformatica. Uso de banco de dados em bioinformatica.

Conteudo programatico:

e Introducdo a bioinformatica e ao uso de algoritmos na resolucdo de problemas em bioinformatica;

e Introduc¢do ao ambiente de Programacao Python; Varidveis e constantes; Operadores relacionais e |dgicos; Expressdes
aritméticas e ldgicas; Vetores e Matrizes; Estruturas condicionais (if, switch); Estruturas de repeticdo (for, while);
OperagOes matriciais e programacdo vetorizada (bibliotecas numpy e matplotlib) . Uso de fungGes e rotinas.

e Exemplos de algoritmos com aplicacdo em bioinformatica: algoritmos de alinhamento de sequéncias (nucleotideos);
algoritmos gulosos; algoritmos de programacgao dinamica; algoritmos de divisdo-e-conquista.

e Uso de bancos de dados em Bioinformatica

Objetivos:

Gerais:

Apresentar técnicas computacionais envolvidas em diversas aplica¢gdes de bioinformatica.

Especificos:

Apresentar o aluno ao ambiente de programacdo Python e preparar o aluno para a solucdo de problemas em bioinformatica
com implementacdo e aplicagdo de alguns dos principais algoritmos utilizados na area.




Metodologia de ensino: Aulas expositivas e atividades praticas no laboratério de informatica.

Avaliagdo:0O sistema de avaliagao serd definido pelo docente responsavel pela unidade curricular no inicio das atividades letivas
devendo ser aprovado pela Comissdo de Curso e divulgado aos alunos. O sistema adotado deve contemplar o processo de
ensino e aprendizagem estabelecido neste Projeto Pedagdgico, com o objetivo de favorecer o progresso do aluno ao longo do
semestre. A promoc¢do do aluno na unidade curricular obedecera aos critérios estabelecidos pela Pro-Reitoria de Graduacdo, tal
como discutido no Projeto Pedagdgico do Curso.
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